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摘要　　气候要素的定量化是古气候研究的重要方向。为了充分考虑环境条件（如大气 ＣＯ２浓度）对植被生长的

影响，利用孢粉数据更加准确的重建古气候要素，尤其是与现代气候条件具有很大差异的冰期气候要素，我们对

第一代植被反演方法进行了改进，增强了植被类型的模拟，并利用转换矩阵实现了模型模拟植被类型和孢粉的生

物群区类型的对接。将新方法运用于东亚季风区古气候要素的定量化重建，利用我国现代表土孢粉的生物群区

化数据和气候实测资料，对植被反演方法重建的气候要素进行了检验。结果表明：该方法能较好地反演植被类

型，并重建各气候要素；其中，最冷月温度、生物有效积温（＞５℃）、有效湿度、年均温度和年降水重建值与实测

值之间的相关系数（Ｒ）分别为０９５、０８９、０８２、０８９和０９４，均在显著相关的水平上。因此，该方法可用于古气

候要素的重建，为下一步更好揭示东亚季风气候演化历史提供了新的手段。
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１　引言

　　在应对全球气候变化面临的核心科学问题中，
理解气候变化的机制、降低未来气候变化预估的不

确定性，是古全球变化研究面临的主要挑战
［１］
。由

于气候器测记录历史有限，定量的连续器测资料不

过一百多年
［２］
，因此难以反映地球气候系统在不同

时间尺度上的变率。对气候变化机制的全面理解，

须研究更长时间尺度的气候变化历史。

过去近半个世纪，古气候学者基于海洋、湖

泊、黄土、冰芯、石笋、树轮、珊瑚等记录的生物指

标
［３～５］
、物理指标

［６～８］
和地球化学指标

［９～１４］
，成功

实现了全球重要区域和特征时段古气候要素的定量

化重建
［１５～２０］

。这些研究，极大地加深了我们对地

球系统气候演化过程及其动力机制的认识。

陆地植物作为自然界中对气候环境变化敏感的

指标之一，因为植物生长受控于气候因子以及该记

录的全球普遍性，所以得到了古气候研究的青睐。

古气候学者通过植物的孢粉记录，根据各植物种类

在现代气候条件下的地理分布及其组合特征
［２１，２２］

，

利用转换函数
［２３，２４］

、现代类比法（也称最佳类比

法）
［２５］
、趋势面分析

［２６，２７］
和共存分析

［２８］
等方法，

建立了孢粉记录与气候要素的定量化关系，初步实

现了欧洲、美洲和非洲等区域的温度、降水等气候

要素的定量化重建
［１９，２９～３５］

。

在这一领域，我国学者也做了大量的工作，取

得长足的进展。通过开展东亚不同区域的表土花粉

研究，建立了花粉－气候转换函数［５，３６，３７］
、气候－花

粉响应面
［３８］
、最佳类比法

［３９～４１］
和共存分析

［４２，４３］
等

古气候定量化方法；并基于新生代以来的孢粉序

列，获得了典型区域的古气候要素定量重建
［３６～４６］

。

系统开展了孢粉数据的生物群区化研究，尤其是近

年来随着我国第四纪孢粉数据库的建立和不断充

实，在孢粉生物群区化领域取得了重要进展
［４７～５２］

。

这些研究，为进一步揭示东亚季风区气候环境演化

历史提供了重要的基础。

然而，利用上述现代过程的统计学方法进行古

气候要素的定量化重建，均以下列假说为基础
［５３］
：

１）现代气候条件下的各类孢粉种属组合变化能够
反映气候信息；２）从过去到现在植物组合与气候条
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１）中国气候局．中国地面气象记录月报，１９５１～２００１

件之间关系是不变的，因此能用于古气候的重建。

以上假说表明：这些方法均未能考虑新生代以来其

他环境要素，如：大气 ＣＯ２浓度、气候的季节性变
化对植物生长可能造成的影响。

图 １　植被反演方法重建气候要素流程图

Ｆｉｇ１　Ｓｃｈｅｍａｔｉｃｄｉａｇｒａｍｏｆｔｈｅｉｎｖｅｒｓｅｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｍｏｄｅｌｌｉｎｇａｐｐｒｏａｃｈｆｏｒｔｈｅｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｉｃｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎ

近年来的一些研究
［５４～５８］

已揭示，新生代以来

气候变化和第四纪冰期－间冰期旋回中，大气 ＣＯ２
浓度均存在很大的波动

［５９，６０］
，其对植被生长产生很

大的影响。例如：在末次盛冰期的热带地区山地植

被垂直带大幅度变化，有很大部分可能是因为大气

ＣＯ２浓度低影响植被生长所导致，并非完全是气候

变化的结果
［５５，５６］

；另一方面，在冰期时段大量的孢

粉证据揭示，当时植被类型与现代植被类型存在较

大的差异
［３１］
，且过去气候区间并非与现在的完全

一致
［６１］
，有些缺乏现代的可类比性

［６２］
。因此，利

用统计学的方法进行古气候要素重建，存在一定的

不确定性。全面考虑大气 ＣＯ２和季节变化等环境
要素对植被生长的影响，结合机理过程分析，将有

助于更加可靠地重建古气候要素的变化
［５７，６３］

。

本次研究，我们将基于模拟植物生理过程基础

上的全球植被模型 ＢＩＯＭＥ４［６４］，结合反演过程［６３］
，

利用孢粉的生物群区化数据
［６５］
，进行古气候要素

的定量化重建，并将该方法运用于东亚季风区。我

们将严格检验这一方法的植被反演能力和各气候要

素重建的精度，以便为下一步该区古气候要素定量

化重建奠定基础。

２　数据

　　 植被反演方法的古气候重建，我们利用
ＢＩＯＭＥ６０００孢粉生物群区化方法［６５］

所获得的定量

化植被类型得分数据。尽管生物群区化数据可能掩

盖了一些生物群区中植物种属类型变化的信息
［６６］
，

但与孢粉种属相比，生物群区能很好地反映与气候

变化之间的确定关系
［６７］
；并且，利用孢粉种属组合

而成的生物群区数据，能一定程度上克服冰期时段

孢粉种属缺乏现代可类比的弱点
［３１］
，提高重建的

可靠性；此外，利用这一标准化的孢粉数据定量化

方法，使大区域尺度上（如洲际或全球）揭示植被的

演化和古气候要素定量化重建成为了可能。

此次研究，我们使用我国第四纪孢粉数据库中

现代表土孢粉的生物群区化数据
［５０］
；现代气候数

据则基于国家气象局全国 ６５７个气象台站 １９５１～
２００１年的月平均气候资料１）

，利用神经网络插值技

术
［６８］
，实现各孢粉采样点逐月气候要素的空间插

值；土 壤 质 地 数 据 来 源 于 世 界 粮 农 组 织 的

１
!

５００００００全球数字化土壤图［６９］
。现代大气 ＣＯ２

浓度设定为 ３４０ｐｐｍｖ，原因在于这批表土孢粉样品
的采集主要完成于 ２０世纪的 ７０年代至 ８０年代，
当时大气 ＣＯ２浓度大约是 ３４０ｐｐｍｖ。

３　方法

　　利用植被反演方法进行气候要素的重建，流程

如图 １所示。其核心就是将植被模型 ＢＩＯＭＥ４［６４］与

反演过程
［６３］
相结合，获得孢粉数据所指示的植被

类型生长的气候区间，进而实现气候要素的定量化

重建。

３１　植被模型

　　ＢＩＯＭＥ４［６４］是模拟全球植被类型空间分布的
优秀植被模型之一。它基于植物的生理过程模拟环

境要素对植物生长的影响，尤其是植物的光合作过

程，实现大气 ＣＯ２浓度变化对植物的同化作用、气
孔导度、叶面积指数和水分循环过程的影响；通过

不同植被类型之间的竞争，进而获得植被类型的空

间分布。该模型在古环境重建中具有很强的优势，

１２５
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原因在于模拟仅需要有限的输入参数，如逐月温

度、降水、光照、土壤质地和大气 ＣＯ２浓度；而这
些参数较容易在古气候模拟或古气候参数重建中获

得，其中土壤质地、大气 ＣＯ２浓度可从古环境和冰
芯记录中得到。

由于植被的生长主要受控于气候条件，尤其是

生物气候条件，如：＞５℃ 生物有效积累温度
（ＧＤＤ５）、最冷月平均温度（ＭＴＣＯ）、最热月平均温
度（ＭＴＷＡ）和有效湿度（α）；因此，基于植被反演
方法，模拟输出上述生物气候要素，获得孢粉所指

示植被类型的生物气候区间。此外，利用现代的逐

月气候信息和古气候变量，实现对过去年均温度和

年降水量的定量化重建。

书书书

表 １　模型模拟输入参数相对于现代气候要素的变化区间

Ｔａｂｌｅ１　Ｔｈｅｒａｎｇｅｓｏｆｉｎｐｕｔｐａｒａｍｅｔｅｒｓｆｏｒｓｉｍｕｌａｔｉｏｎａｔｍｏｄｅｒｎ

模型参数 变化区间

ΔＴｊａｎ ［－１０，１０］℃

ΔＴｊｕｌ ［－１０，１０］℃

ΔＰｊａｎ ［－９０１００］％

ΔＰｊｕｌ ［－９０１００］％
ＣＯ２ ３４０ｐｐｍｖ

循环次数 １００００

３２　植被反演过程

　　植被反演方法重建气候要素就是基于孢粉记录
所指示的当时植被组成状况，利用植被模型模拟这

一类型组成，从而获得这一植被所需的气候区间。

这是一个典型的反演问题
［７０］
，但难以用简单的线

性或非线性数学方程来完成。一种可选择的方法，

利用多次循环模拟逼近，从而获得孢粉植被类型所

需要的气候组合，进而得到植被生长的气候区

间
［６３］
。要完成上述循环，需在足够大的气候区间

上，进行详尽的气候要素变化采样，因此需大量的

计算机运算。在本研究中，我们采用贝叶斯逼近

（Ｂａｙｅｓｉａｎａｐｐｒｏａｃｈ）的方法［７１］
，以减少数据运

算量。

因为输入参数维数的增加，将极大地增加反演

的计算量（指数级增加）。为了把计算量控制在合

理的范围内，我们采用四维变量的方法。即通过改

变 １月、７月的温度和降水变化，利用全球现代气
候要素的规律方程

［６３］
，计算获得逐月的气候要素。

具体反演过程的步骤如下：１）选取 １月、７月
平均温度（Ｔｊａｎ，Ｔｊｕｌ）和平均降水（Ｐｊａｎ，Ｐｊｕｌ）相对现
代气候的变化值，变化范围如表 １所示；２）通过经

验方程
［６３］
计算获得其他各月的气候要素变化量；

３）把变化量叠加到孢粉样点的现代气候要素上，运
行 ＢＩＯＭＥ４模型模拟得到相应的植被类型；４）通过
转换矩阵，把植被类型转换为生物群区得分，并利

用欧氏距离计算与孢粉得分之间的距离，获得模拟

值与实测值之间的相似值（Ｌｉｋｅｌｉｈｏｏｄｓ）［６３］；５）这一
模拟值是否合理，根据Ｃ法则［７２］

判断。如：相似值

满足这一法则，我们就保留这一气候变量；反之，

则拒绝；６）我们再次随机选择其他气候变量，并返
回到 １）进行下一次循环的模拟。上述过程，进行
上千万次循环，获得足够的趋于目标植被类型的有

效气候变量值。通常在 １００００次循环中，成功模拟
出２００～３００次有效值。最后，我们对上述有效值进
行数理统计，获得中间值和相应的置信区间。

由于 ＢＩＯＭＥ６０００计划中孢粉生物群区类型是
根据 ＢＩＯＭＥ１模型［６７］

的类型定义的，而 ＢＩＯＭＥ１发
展至 ＢＩＯＭＥ４，植被类型模拟有所增加，且植被模
拟从原先主要依靠生物气候要素，改进为主要依靠

植物生理参数（如 ＮＰＰ、叶面指数等），能更好模拟
植物类型之间的竞争，因此，ＢＩＯＭＥ４模型中生物
群区类型的定义与孢粉生物群区类型的定义有所

不同。

当前，要完全实现 ＢＩＯＭＥ４模型生物群区类型
与孢粉生物群区类型的一致，还需要做大量的工

作。一种简单又可行的方法，是通过构建相应的转

换矩阵，实现上述模拟的对接。这一转换矩阵见

表 ２，我们把每种 ＢＩＯＭＥ４植被类型定义为一组矢
量值，这些值在 ０～１５之间，这一范围通常代表了
孢粉数据中生物群区类型得分的典型范围区间。其

中，０代表 ＢＩＯＭＥ４类型与孢粉植被类型的可比性
最小，１５则最大；一些中间值（如 ５、１０）代表植被
类型具有相似的生物气候空间，如：孢粉类型中的

寒温带落叶林（ＣＬＤＥ）与 ＢＩＯＭＥ４模型中寒温带混
交林（ＣｌＭｘＦｏ），它们在空间分布上是相邻的。所
有这些值的设置均参照了全球现代孢粉数据中各生

物群区类型的得分
［６５］
和自然状态下植被类型的空

间分布图
［６７］
。

４　结果

４１　植被反演与孢粉生物群区类型的对比

　　为了检验植被反演方法重建气候要素的可靠
性，首先对该方法反演的生物群区类型与孢粉记录

的类型进行比较（图 ２）。从图 ２中可看出，植被反

２２５
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表 ２　ＢＩＯＭＥ４生物群区类型与孢粉生物群区得分之间的转换矩阵

Ｔａｂｌｅ２　ＴｒａｎｓｆｅｒｍａｔｒｉｘｆｒｏｍＢＩＯＭＥ４ｔｙｐｏｌｏｇｙｔｏｔｈｅｐｏｌｌｅｎｂｉｏｍｅｓｃｏｒｅｓ

ＢＩＯＭＥ４
类型

孢粉生物群区类型

ＣＬＤＥ ＣＬＭＸ ＣＯＣＯ ＣＯＭＸ ＤＥＳＥ ＳＴＥＰ ＴＡＩＧ ＴＥＤＥ ＴＵＮＤ ＸＥＲＯ ＨＯＤＥ ＳＡＶＡ ＴＤＦＯ ＴＲＦＯ ＴＳＦＯ ＷＡＭＸＴＸＷＳ

ＴｒＥｇＦｏ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ５ １５ １０ ０ ０

ＴｒＳｅＤｅＦｏ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ １０ １０ １５ ０ ５

ＴｒＤｅＦｏ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ５ １５ ５ １０ ０ ０

ＴｅＤｅＦｏ ０ ５ ５ １０ ０ ０ ０ １５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ １０ ０

ＴｅＣｏＦｏ ０ ０ １５ １０ ０ ０ ０ ５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＷａＭｘＦｏ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ １０ ０ １０ ０ ０ ０ ０ ０ １５ ０

ＣｏＭｘＦｏ ０ ０ １０ １５ ０ ０ ０ １０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＣｏＣｏＦｏ ０ ０ １５ １０ ０ ０ ５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＣｌＭｘＦｏ １０ １５ ０ ０ ０ ０ １０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＥｇＴａｉｇ ５ １０ ５ ０ ０ ０ １５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＤｅＴａｉｇ １０ ５ ０ ０ ０ ０ １５ ０ ５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＴｒＳａｖ ０ ０ ０ ０ ０ ５ ０ ０ ０ ０ ０ １５ ５ ０ ０ ０ １０

ＴｒＸｓＳｌ ０ ０ ０ ０ ０ １０ ０ ０ ０ ０ ０ ５ ０ ０ ０ ０ １５

ＴｅＸｓＳｌ ０ ０ ０ ０ ０ ５ ０ ０ ０ １５ ０ ０ ０ ０ ０ ５ ０

ＴｅＳｃＷｏ ０ ０ ０ ０ ０ ５ ０ ０ ０ １５ ０ ５ ０ ０ ０ １０ ０

ＴｅＢｌＳａｖ ０ ０ ０ ０ ０ ５ ０ ５ ０ ５ ０ １５ ０ ０ ０ ５ ０

ＯｐＣｏＷｏ ０ ０ １０ ０ ０ ５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＢｏＰｒｋｌ ０ ０ ５ ０ ０ １０ １０ ０ ０ ５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＴｒＧｒｌ ０ ０ ０ ０ ０ １５ ０ ０ ０ ０ ５ ５ ０ ０ ０ ０ １０

ＴｅＧｒｌｃ ０ ０ ０ ０ ５ １５ ０ ０ ５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＴｅＧｒｌｗ ０ ０ ０ ０ ５ １５ ０ ０ ０ ５ ０ ５ ０ ０ ０ ０ ０

ＨｏｔＤｅｓｅｒｔ ０ ０ ０ ０ ０ １０ ０ ０ ０ ０ １５ ０ ０ ０ ０ ０ ０

Ｄｅｓｅｒｔ ０ ０ ０ ０ １５ １０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＳｈＴｕｎｄ ５ ０ ０ ０ ０ １４ ５ ０ １５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＤＳｈＴｕｎｄ ０ ０ ０ ０ ０ ５ ０ ０ １５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＰｓＳｈＴｕｎｄ ０ ０ ０ ０ ０ ５ ０ ０ １５ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＦｏＬｉＭｏｓｓ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ １０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

Ｂａｒｒｅｎ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

ＬＩｃｅ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０

　　 孢粉生物群区类型：ＣＬＤＥ，ｃｏｌｄｄｅｃｉｄｕｏｕｓｆｏｒｅｓｔ，寒温带落叶林；ＣＬＭＸ，ｃｏｌｄｍｉｘｅｄｆｏｒｅｓｔ，寒温带混交林；ＣＯＣＯ，ｃｏｏｌｃｏｎｉｆｅｒｏｕｓｆｏｒｅｓｔ，
冷温带针叶林；ＣＯＭＸ，ｃｏｏｌｍｉｘｅｄｆｏｒｅｓｔ，冷温带混交林；ＤＥＳＥ，ｄｅｓｅｒｔ，荒漠；ＨＯＤＥ，ｈｏｔｄｅｓｅｒｔ，热带荒漠；ＳＡＶＡ，ｓａｖａｎｎａ，热带稀树干草原；
ＳＴＥＰ，ｓｔｅｐｐｅ，草原；ＴＡＩＧ，ｔａｉｇａ，泰加林；ＴＤＦＯ，ｔｒｏｐｉｃａｌｄｒｙｆｏｒｅｓｔ，热带干旱森林；ＴＥＤＥ，ｔｅｍｐｅｒａｔｅｄｅｃｉｄｕｏｕｓｆｏｒｅｓｔ，温带落叶林；ＴＲＦＯ，
ｔｒｏｐｉｃａｌｒａｉｎｆｏｒｅｓｔ，热带雨林；ＴＳＦＯ，ｔｒｏｐｉｃａｌｓｅａｓｏｎａｌｆｏｒｅｓｔ，热带季雨林；ＴＵＮＤ，ｔｕｎｄｒａ，冻原；ＴＸＷＳ，ｔｒｏｐｉｃａｌｘｅｒｏｐｈｙｔｉｃｗｏｏｄｓ／ｓｃｒｕｂ，热带灌
丛；ＷＡＭＸ，ｂｒｏａｄｌｅａｖｅｄｅｖｅｒｇｒｅｅｎ／ｗａｒｍｍｉｘｅｄｆｏｒｅｓｔ，暖温带常绿阔叶林或混交林；ＸＥＲＯ，ｘｅｒｏｐｈｙｔｉｃｗｏｏｄｓ／ｓｃｒｕｂ，温带灌丛
　　ＢＩＯＭＥ４生物群区类型：Ｂａｒｒｅｎ，ｂａｒｒｅｎｌａｎｄ，裸地；ＢｏＰｒｋｌ，ｂｏｒｅａｌｐａｒｋｌａｎｄ，北方草原；ＣｌＭｘＦｏ，ｃｏｌｄｍｉｘｅｄｆｏｒｅｓｔ，寒温带混交林；
ＣｏＣｏＦｏ，ｃｏｏｌｅｖｅｒｇｒｅｅｎｎｅｅｄｌｅｌｅａｆｆｏｒｅｓｔ，冷温带常绿针叶林；ＣｏＭｘＦｏ，ｃｏｏｌｍｉｘｅｄｆｏｒｅｓｔ，冷温带混交林；Ｄｅｓｅｒｔ，ｄｅｓｅｒｔ，荒漠；ＤｅＴａｉｇ，ｃｏｌｄ
ｄｅｃｉｄｕｏｕｓｆｏｒｅｓｔ，寒温带落叶林；ＤＳｈＴｕｎｄ，ｅｒｅｃｔｄｗａｒｆｓｈｒｕｂｔｕｎｄｒａ，矮灌丛冻原；ＥｇＴａｉｇ，ｃｏｌｄｅｖｅｒｇｒｅｅｎｎｅｅｄｌｅｌｅａｆｆｏｒｅｓｔ，寒温带常绿针叶林；
ＦｏＬｉＭｏｓｓ，ｃｕｓｈｉｏｎｆｏｒｂ，ｌｉｃｈｅｎ，ａｎｄｍｏｓｓｔｕｎｄｒａ，草原冻原；ＨｏｔＤｅｓｅｒｔ，ｈｏｔｄｅｓｅｒｔ，热带荒漠；ＬＩｃｅ，ｌｉｃｅｌａｎｄ，冰缘；ＯｐＣｏＷｏ，ｔｅｍｐｅｒａｔｅｅｖｅｒｇｒｅｅｎ
ｎｅｅｄｌｅｌｅａｆｏｐｅｎｗｏｏｄｌａｎｄ，温带常绿针叶灌丛；ＰｓＳｈＴｕｎｄ，ｐｒｏｓｔｒａｔｅｄｗａｒｆｓｈｒｕｂｔｕｎｄｒａ，匍匐灌丛冻原；ＳｈＴｕｎｄ，ｌｏｗａｎｄｈｉｇｈｓｈｒｕｂｔｕｎｄｒａ，灌丛冻
原；ＴｅＢｌＳａｖ，ｔｅｍｐｅｒａｔｅｄｅｃｉｄｕｏｕｓｂｒｏａｄｌｅａｖｅｄｓａｖａｎｎａ，温带落叶稀树干草原；ＴｅＣｏＦｏ，ｔｅｍｐｅｒａｔｅｅｖｅｒｇｒｅｅｎｎｅｅｄｌｅｌｅａｆｆｏｒｅｓｔ，温带常绿针叶林；
ＴｅＤｅＦｏ，ｔｅｍｐｅｒａｔｅｄｅｃｉｄｕｏｕｓｂｒｏａｄｌｅａｆｆｏｒｅｓｔ，温带落叶阔叶林；ＴｅＧｒｌｃ，ｃｏｏｌｔｅｍｐｅｒａｔｅｇｒａｓｓｌａｎｄ，冷温带草原；ＴｅＧｒｌｗ，ｗａｒｍｔｅｍｐｅｒａｔｅｇｒａｓｓｌａｎｄ，
暖温带草原；ＴｅＳｃＷｏ，ｔｅｍｐｅｒａｔｅｓｃｌｅｒｏｐｈｙｌｌｗｏｏｄｌａｎｄａｎｄｓｈｒｕｂｌａｎｄ，温带灌丛森林；ＴｅＸｓＳｌ，ｔｅｍｐｅｒａｔｅｘｅｒｏｐｈｙｔｉｃｓｈｒｕｂｌａｎｄ，温带灌丛；ＴｒＤｅＦｏ，
ｔｒｏｐｉｃａｌｄｅｃｉｄｕｏｕｓｂｒｏａｄｌｅａｆｆｏｒｅｓｔａｎｄｗｏｏｄｌａｎｄ，热带落叶阔叶林；ＴｒＥｇＦｏ，ｔｒｏｐｉｃａｌｅｖｅｒｇｒｅｅｎｂｒｏａｄｌｅａｆｆｏｒｅｓｔ，热带常绿阔叶林；ＴｒＧｒｌ，ｔｒｏｐｉｃａｌ
ｇｒａｓｓｌａｎｄ，热带草原；ＴｒＳａｖ，ｔｒｏｐｉｃａｌｓａｖａｎｎａ，热带稀树干草原；ＴｒＳｅＤｅＦｏ，ｔｒｏｐｉｃａｌｓｅｍｉｅｖｅｒｇｒｅｅｎｂｒｏａｄｌｅａｆｆｏｒｅｓｔ，热带半常绿阔叶林；ＴｒＸｓＳｌ，
ｔｒｏｐｉｃａｌｘｅｒｏｐｈｙｔｉｃｓｈｒｕｂｌａｎｄ，热带灌丛；ＷａＭｘＦｏ，ｗａｒｍｔｅｍｐｅｒａｔｅｅｖｅｒｇｒｅｅｎｂｒｏａｄｌｅａｆａｎｄｍｉｘｅｄｆｏｒｅｓｔ，暖温带常绿阔叶林／混交林

演方法能较好的模拟孢粉所指示的类型，除了亚热

带地区有部分暖温带常绿阔叶林／混交林（ＷＡＭＸ）
类型被模拟成为温带落叶林（ＴＥＤＥ）外，在其它空
间上不存在系统的偏差。此外，在模型反演类型与

孢粉类型的不同点位中，有很大部分的植被类型在

空间分布上是相邻的，即具有相似的气候区间，

如：暖温带常绿阔叶林／混交林（ＷＡＭＸ）和温带落
叶林（ＴＥＤＥ）、寒温带落叶林（ＣＬＤＥ）和泰加林

３２５
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图 ２　中国现代表土孢粉植被类型（ａ）与反演重建植被类型（ｂ）的比较
植被类型见表 ２

Ｆｉｇ２　Ｃｏｍｐａｒｉｓｏｎｏｆｅａｃｈｓｉｔｅｂｅｔｗｅｅｎｐｏｌｌｅｎｂａｓｅｄ（ａ）ａｎｄｓｉｍｕｌａｔｅｄ（ｂ）ｂｉｏｍｅｓｉｎＣｈｉｎａ

ａｔｍｏｄｅｒｎ．ＳｅｅｃａｐｔｉｏｎｏｆＴａｂｌｅ２ｆｏｒｔｈｅｂｉｏｍｅｃｏｄｅ

（ＴＡＩＧ）、草原（ＳＴＥＰ）和冻原（ＴＵＮＤ）等。
为了更好地揭示模型反演与孢粉记录的差异，

对不同生物群区类型进行了统计（表 ３）。总体而
言，５３％的类型得到了准确的预测。其中，各类型
的准确率存在较大的差别，主要集中在５０％～１００％
之间，但寒温带落叶林（ＣＬＤＥ）、寒温带混交林
（ＣＬＭＸ）和暖温带常绿阔叶林／混交林（ＭＡＷＸ）这
３种植被类型的模拟准确率低。

上述结果表明，基于植被反演方法，并不能保

证模拟结果全部趋向目标类型。其原因在于：利用

蒙特卡洛（ＭｏｎｔｅＣａｒｌｏ）分析方法［７０］
趋向目标函数，

该逼近是基于各生物群区类型得分和孢粉得分之间

的欧氏距离。尽管这一距离可趋于最小，但是由于

有些样点的生物群区化过程中植被类型的最高得分

与第二得分的相差很小，有的甚至得分相同
［５０］
，因

此，导致模型反演类型并非孢粉所指示的最高得分

类型，而是与之相近的第二得分的类型。

此外，如接受具有相似气候区间的生物群区类

型（表 ３），模型的预测率将提高到 ８０％。其它 ２０％
不成功反演可能与以下原因有关：首先，作为现代

表土样品，在采集时有些样点的植被可能已受人类

活动影响较大，已不能代表自然状态下的状况；其

次，可能与全球孢粉生物群区方案有关。由于我国

季风区植被生长有其区域特点，尽管现有的我国生

物群区化方案进行了一些区域改进，但是这一方案

仍未能完全反映我国季风区植被特征
［５０］
，因此，下

一步需建立适合我国季风区植被特点的生物群区化

方案
［５０］
，进而提高植被反演方法的准确性。

４２　模型重建气候要素的检验

　　植被反演方法能否反演现代各气候要素，是该
方法能否用于古气候重建的关键。为此，利用现代

气候实测值对模型重建值进行了检验（表 ４）。相关
性分析表明：模型重建值与实测值具有显著的线性

相关（Ｒ在 ０７５～０９５之间），其中，最冷月温度、
生物有效积温（＞５℃）、有效湿度、年均温和年降水

４２５
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表 ３　现代表土孢粉生物群区类型（‘ｐ’）与模型反演类型（‘ｓ’）的比较

Ｔａｂｌｅ３　Ｎｕｍｅｒｉｃａｌｃｏｍｐａｒｉｓｏｎｏｆｅａｃｈｓｉｔｅｂｅｔｗｅｅｎｐｏｌｌｅｎｄｅｒｉｖｅｄ（‘ｐ’）ａｎｄｓｉｍｕｌａｔｅｄ（‘ｓ’）ｂｉｏｍｅｓａｔ０ｋａＢ．Ｐ．ｆｏｒＣｈｉｎａ

类型 ＣＬＤＥｓＣＬＭＸｓＣＯＣＯｓＣＯＭＸｓＤＥＳＥｓ ＳＴＥＰｓ ＴＡＩＧｓ ＴＤＦＯｓＴＥＤＥｓＴＲＦＯｓ ＴＳＦＯｓ ＴＵＮＤｓＷＡＭＸｓＸＥＲＯｓ Ｎ
准确

／％
可接受

／％

ＣＬＤＥｐ ０ ０ １ １ ０ １ ３１ ０ ０ ０ ０ １ ０ ０ ３５ ０ ８９

ＣＬＭＸｐ ０ １ １ ２ ０ ２ １８ ０ １ ０ ０ １ ０ ０ ２６ ４ ７３
ＣＯＭＸｐ ０ ０ ０ ２０ １ １ １５ ０ １ ０ ０ ２ ０ ０ ４０ ５０ ５３
ＤＥＳＥｐ ０ １ ５ ２ ７１ ２１ １ ０ ５ ０ ０ １ ０ ２ １０９ ６５ ８４
ＳＴＥＰｐ ０ ０ １ ５ ２ ７４ １３ ０ ７ ０ ０ ６ ０ ０ １０８ ６９ ７６
ＴＡＩＧｐ ０ ０ ０ １ ０ ０ １３ ０ １ ０ ０ ０ ０ ０ １５ ８７ ９３
ＴＥＤＥｐ ０ ０ ０ ４ ０ ４ ２１ ０ ５８ ０ ０ ０ ２ ０ ８９ ６５ ６７
ＴＲＦＯｐ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ １ ０ ０ ０ ０ １ １００ １００
ＴＳＦＯｐ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ ０ １ ２ ０ １ ０ ４ ５０ ７５
ＴＵＮＤｐ ０ ０ ０ ５ ２ ２２ ７ ０ ０ ０ ０ ４０ １ １ ７８ ５１ ８９
ＷＡＭＸｐ ０ ０ １ １ ０ ０ ０ １ ５２ ０ ２ ３ ３９ ０ ９９ ３９ ９２

Ａｖｅｒａｇｅ ５３ ８０

ＴｏｔａｌＳＮ ６０４ ３１９ ４８３

　ＳＮ———孢粉点位数（个），准确———孢粉生物群区类型与模拟类型一致，可接受———孢粉生物群区类型与模拟类型一致或相邻；黑体数
字———一致和相邻的生物群区类型；生物群区类型见表 ２。

书书书

表 ４　植被反演方法重建气候要素与

实测气候要素的相关性分析

Ｔａｂｌｅ４　Ｒｅｇｒｅｓｓｉｏｎｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔｓｂｅｔｗｅｅｎｔｈｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｅｄｃｌｉｍａｔｅｓ

ｂｙｉｎｖｅｒｓｅｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｍｏｄｅｌａｎｄｏｂｓｅｒｖｅｄｍｅｔｅｏｒｏｌｏｇｉｃａｌｖａｌｕｅｓ

气候要素
斜率

（ｓｌｏｐｅ）
截距

（ｉｎｔｅｒｃｅｐｔ）

相关

系数

（Ｒ）

平均

残差

（ＭＥ）

均方根

误差

（ＲＭＳＥ）

年均温（℃） ０．８２±０．０２ ０．９２±０．１８ ０．８９ ０．１６ ３．２５

最冷月温度（℃） ０．８１±０．０１ －１．７９±０．１８ ０．９５ －０．１７ ３．１９

最热月温度（℃） ０．７５±０．０３ ４．５７±０．６０ ０．７５ －０．１９ ４．０２

年降水量（ｍｍ） １．１５±０．０２３２．９０±１８．４１０．９４ １３８．０１ ２６３．８８

１月降水量（ｍｍ） １．０１±０．０２ ０．３２±０．４７ ０．９４ ０．５２ ８．８９

７月降水量（ｍｍ） １．３０±０．０３－２１．６７±４．５２０．８９ １６．４５ ５２．９０

＞５℃生物
有效积温（℃）

０．７４±０．０２４６４．１６±４８．６８０．８９－１０６．６９６９３．６０

有效湿度（％）
（实际比潜在蒸发量）

０．８７±０．０３ ８．８４±１．４２ ０．８２ ３．０６ １３．１８

　样本数 Ｎ＝４８３

的相关系数 Ｒ分别达 ０９５、０８９、０８２、０８９和
０９４（表 ４）。以上说明，植被反演方法具有较好的
气候要素重建能力。

当然，生物有效积温在高值区重建值存在一定

的负偏，而年降水重建值存在正偏，且误差较大。

此外，最热月温度的相关系数较低（Ｒ＝０７５）。下
一步，我们需进一步改进植被反演方法，以提高气

候要素重建的精度。

５　讨论和结论

　　植被反演方法，与以往统计回归分析、趋势面

分析、最佳类比和共存分析等方法的主要区别在

于：以往的古气候重建方法是基于当前状况下的植

被－气候分布空间，通过数理统计获得它们之间的
关系

［６３］
。因此，这些方法不能考虑其他环境要素

（如：大气 ＣＯ２浓度）对过去时段植被生长的影响，
也无法获得现代气候区间以外植被与气候要素的相

互关系
［６１］
。

利用植被反演的方法，上述弱点可以得到很大

程度上的克服
［５７，６３］

。因为该方法基于现有植物生

理过程基础上的植被模型－ＢＩＯＭＥ４，考虑了气候要
素的季节性变化、大气 ＣＯ２浓度对植物生长的影
响；并且在反演过去植被过程中，该方法让气候要

素的输入具有足够大的变化区间，大气 ＣＯ２浓度
（可从冰芯、海洋等记录中重建）作为一个输入参

数，模拟孢粉所记录的生物群区类型，获得满足植

被生长所需的气候状况，进而实现古气候要素的定

量化重建。这一方法是古气候重建从统计模型向机

理过程迈出了重要的一步
［７３］
，使进一步更加准确

地重建与现在气候环境具有较大差异的第四纪冰期

和第三纪气候要素成为了可能。

与过去的第一代植被反演模型
［６３］
相比，本次

植被反演方法存在如下的改进：首先，使用了新一

代的植被模型 ＢＩＯＭＥ４［６４］，与以前版本［６３］
所使用

的 ＢＩＯＭＥ３模型［７４］
相比，其对高寒植被类型模拟

有很大的增强，因此能更加准确模拟植被的类型；

其次，在反演中，利用转换矩阵实现了 ＢＩＯＭＥ４生
物群区类型和孢粉类型的对接，替代了原先基于现

５２５
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代孢粉数据所建立的植物净初级生产力（ＮＰＰ）与
植被功能型（ＰＦＴｓ）得分之间的统计关系［６３］

。尽管

转换矩阵相对简单，但很实用，以上的检验也证明

它能很好地实现气候要素的重建。

当然，作为古气候重建的新方法，植被反演也

有它的不足之处。首先，该方法对植被模型具有很

强的依赖性，重建精度直接与模型对植被模拟的准

确性相关联；同时，ＢＩＯＭＥ４模型是一个全球性的
植被模型，因我国季风区植被类型有其特殊性，模

型对该区植被模拟精度还需要进一步的改进。其

次，该方法不能保证所有的预测值均趋向于目标

值，因此在逼近方法上还需进一步的改进。最后，

ＢＩＯＭＥ４模拟类型与孢粉生物群区类型定义之间存
在不同，这给数据之间的相互对比造成了困难，今

后还需要建立统一的定义标准，实现模型和孢粉数

据的直接对接。在未来，我们将利用不同的植被模

型，进一步验证该方法的可靠性；同时将这一方法

运用到全球其他区域，检验它的古气候定量化重建

能力。

总之，植被反演方法在东亚区域的检验表明：

该方法具有较好的植被反演和气候要素重建能力，

为下一步定量化重建东亚季风区古气候演化历史提

供了新的手段和方法。加强气候环境指标的现代过

程机理研究
［７５，７６］

，全面提升我国古气候定量化研究

的能力，不仅可打通现代环境研究与古环境研究的

“壁垒”，并且还可带动气候和环境变化机理认识的

突破，最终为气候变化趋势预估和影响评估提供更

加可靠的依据。

致谢　本研究现代表土孢粉的生物群区化数据
由中国第四纪孢粉数据库提供；审稿专家提出了建

设性的修改意见，在此表示衷心感谢！

参考文献 （Ｒｅｆｅｒｅｎｃｅｓ）

１　丁仲礼．试论应对气候变化中的八大核心问题．见：丁仲礼主

编．中国科学院 ２００９年科学发展报告．北京：科学出版社，

２００９．９８～１０４

ＤｉｎｇＺｈｏｎｇｌｉ．Ｅｉｇｈｔｃｏｒｅｉｓｓｕｅｓｏｎｃｌｉｍａｔｅｃｈａｎｇｅｓ．Ｉｎ：Ｄｉｎｇ

Ｚｈｏｎｇｌｉｅｄ．ＤｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔＲｅｐｏｒｔ２００９ｏｆＣｈｉｎｅｓｅＡｃａｄｅｍｙｏｆ

Ｓｃｉｅｎｃｅｓ．Ｂｅｉｊｉｎｇ：ＳｃｉｅｎｃｅＰｒｅｓｓ，２００９．９８～１０４

２　ＪｏｎｅｓＰＤ，ＮｅｗＭ，ＰａｒｋｅｒＤＥｅｔａｌ．Ｓｕｒｆａｃｅａｉｒｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅａｎｄ

ｉｔｓｃｈａｎｇｅｓｏｖｅｒｔｈｅｐａｓｔ１５０ｙｅａｒｓ．ＲｅｖｉｅｗｓｏｆＧｅｏｐｈｙｓｉｃｓ，１９９９，３７

（２）：１７３～１９９

３　ＩｍｂｒｉｅＪ，Ｋｉｐｐ Ｎ Ｇ．Ａ ｎｅｗ ｍｉｃｒｏｐａｌｅｏｎｔｏｌｏｇｉｃａｌｍｅｔｈｏｄ ｆｏｒ

ｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｐａｌｅｏｃｌｉｍａｔｏｌｏｇｙ：ＡｐｐｌｉｃａｔｉｏｎｔｏａＬａｔｅＰｌｅｉｓｔｏｃｅｎｅ

Ｃａｒｉｂｂｅａｎｃｏｒｅ．Ｉｎ：ＴｕｒｅｋｉａｎＫＫｅｄ．ＴｈｅＬａｔｅＣｅｎｏｚｏｉｃＧｌａｃｉａｌ

Ａｇｅｓ．ＮｅｗＨａｖｅｎ：ＹａｌｅＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙＰｒｅｓｓ，１９７１．７１～１８１

４　ＬｕＨＹ，ＷｕＮ Ｑ，ＬｉｕＫ Ｍ ｅｔａｌ．Ｐｈｙｔｏｌｉｔｈｓａｓｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅ

ｉｎｄｉｃａｔｏｒｓｆｏｒｔｈｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｏｆｐａｓｔｅｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌｃｏｎｄｉｔｉｏｎｓｉｎ

Ｃｈｉｎａ Ⅱ： Ｐａｌａｅｏｅｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌ ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎ ｉｎ ｔｈｅ Ｌｏｅｓｓ

Ｐｌａｔｅａｕ．ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＳｃｉｅｎｃｅＲｅｖｉｅｗｓ，２００７，２６（５～６）：７５９～７７２

５　ＬｕＨＹ，ＷｕＮＱ，ＬｉｕＫＭ ｅｔａｌ．Ｍｏｄｅｒｎｐｏｌｌｅｎｄｉｓｔｒｉｂｕｔｉｏｎｓｉｎ

ＱｉｎｇｈａｉＴｉｂｅｔａｎＰｌａｔｅａｕａｎｄｔｈｅｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔｏｆｔｒａｎｓｆｅｒｆｕｎｃｔｉｏｎｓ

ｆｏｒｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｎｇ Ｈｏｌｏｃｅｎｅ ｅｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌｃｈａｎｇｅｓ．Ｑｕａｔｅｒｎａｒｙ

ＳｃｉｅｎｃｅＲｅｖｉｅｗｓ，２０１１，３０（７～８）：９４７～９６６

６　ＤｉｎｇＺＬ，ＬｉｕＴＳ，ＲｕｔｔｅｒＮＷ ｅｔａｌ．ＩｃｅｖｏｌｕｍｅｆｏｒｃｉｎｇｏｆＥａｓｔ

Ａｓｉａｎｗｉｎｔｅｒｍｏｎｓｏｏｎ ｖａｒｉａｔｉｏｎｓｉｎ ｔｈｅ ｐａｓｔ８０００００ ｙｅａｒｓ．

ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＲｅｓｅａｒｃｈ，１９９５，４４（２）：１４９～１５９

７　ＬüｔｈｉＤ，ＬｅＦｌｏｃｈＭ，ＢｅｒｅｉｔｅｒＢｅｔａｌ．Ｈｉｇｈｒｅｓｏｌｕｔｉｏｎｃａｒｂｏｎ

ｄｉｏｘｉｄｅｃｏｎｃｅｎｔｒａｔｉｏｎ ｒｅｃｏｒｄ ６５００００～８０００００ ｙｅａｒｓｂｅｆｏｒｅ

ｐｒｅｓｅｎｔ．Ｎａｔｕｒｅ，２００８，４５３：３７９～３８２

８　ＳｈａｏＸ，ＸｕＹ，ＹｉｎＺＹｅｔａｌ．Ｃｌｉｍａｔｉｃｉｍｐｌｉｃａｔｉｏｎｓｏｆａ３５８５ｙｅａｒｔｒｅｅ

ｒｉｎｇｗｉｄｔｈｃｈｒｏｎｏｌｏｇｙｆｒｏｍｔｈｅｎｏｒｔｈｅａｓｔｅｒｎＱｉｎｇｈａｉＴｉｂｅｔａｎＰｌａｔｅａｕ．

ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＳｃｉｅｎｃｅＲｅｖｉｅｗｓ，２０１０，２９（１７～１８）：２１１１～２１２２

９　ＤａｎｓｇａａｒｄＷ．Ｓｔａｂｌｅｉｓｏｔｏｐｅｉｎｐｒｅｃｉｐｉｔａｔｉｏｎ．Ｔｅｌｌｕｓ，１９６４，１６

（４）：４３６～４６８

１０　ＮüｒｎｂｅｒｇＤ．Ｍａｇｎｅｓｉｕｍ ｉｎｔｅｓｔｓｏｆＮｅｏｇｌｏｂｏｑｕａｄｒｉｎａｐａｃｈｙｄｅｒｍａ

ｓｉｎｉｓｔｒａｌｆｒｏｍｈｉｇｈｎｏｒｔｈｅｒｎａｎｄｓｏｕｔｈｅｒｎｌａｔｉｔｕｄｅｓ．ＴｈｅＪｏｕｒｎａｌｏｆ

ＦｏｒａｍｉｎｉｆｅｒａｌＲｅｓｅａｒｃｈ，１９９５，２５（４）：３５０～３６８

１１　ＭüｌｌｅｒＰＪ，ＫｉｒｓｔＧ，ＲｕｈｌａｎｄＧｅｔａｌ．Ｃａｌｉｂｒａｔｉｏｎｏｆｔｈｅａｌｋｅｎｏｎｅ

ｐａｌｅｏｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅｉｎｄｅｘＵＫ′３７ ｂａｓｅｄｏｎｃｏｒｅｔｏｐｓｆｒｏｍ ｔｈｅｅａｓｔｅｒｎ

ＳｏｕｔｈＡｔｌａｎｔｉｃａｎｄｔｈｅｇｌｏｂａｌｏｃｅａｎ（６０°Ｎ～６０°Ｓ）．Ｇｅｏｃｈｉｍｉｃａｅｔ

ＣｏｓｍｏｃｈｉｍｉｃａＡｃｔａ，１９９８，６２（１０）：１７５７～１７７２

１２　ＷａｎｇＹＪ，ＣｈｅｎｇＨ， ＥｄｗａｒｄｓＲ Ｌ ｅｔａｌ．Ａ ｈｉｇｈｒｅｓｏｌｕｔｉｏｎ

ａｂｓｏｌｕｔｅｄａｔｅｄＬａｔｅＰｌｅｉｓｔｏｃｅｎｅｍｏｎｓｏｏｎｒｅｃｏｒｄｆｒｏｍ Ｈｕｌｕｃａｖｅ，

Ｃｈｉｎａ．Ｓｃｉｅｎｃｅ，２００１，２９４（５５５０）：２３４５～２３４８

１３　ＳｃｈｏｕｔｅｎＳ，ＨｏｐｍａｎｓＥ Ｃ， Ｓｃｈｅｆｕ Ｅ ｅｔａｌ．Ｄｉｓｔｒｉｂｕｔｉｏｎａｌ

ｖａｒｉａｔｉｏｎｓｉｎｍａｒｉｎｅｃｒｅｎａｒｃｈａｅｏｔａｌｍｅｍｂｒａｎｅｌｉｐｉｄｓ：Ａｎｅｗｏｒｇａｎｉｃ

ｐｒｏｘｙｆｏｒｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｎｇａｎｃｉｅｎｔｓｅａｗａｔｅｒｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅｓ？Ｅａｒｔｈａｎｄ

ＰｌａｎｅｔａｒｙＳｃｉｅｎｃｅＬｅｔｔｅｒｓ，２００２，２０４（１～２）：２６５～２７４

１４　ＨｏｕＪＺ，ＤＡｎｄｒｅａＷ Ｊ，ＨｕａｎｇＹ．Ｃａｎｓｅｄｉｍｅｎｔａｒｙｌｅａｆｗａｘｅｓ

ｒｅｃｏｒｄＤ／Ｈｒａｔｉｏｓｏｆｃｏｎｔｉｎｅｎｔａｌｐｒｅｃｉｐｉｔａｔｉｏｎ？Ｆｉｅｌｄ，ｍｏｄｅｌ，ａｎｄ

ｅｘｐｅｒｉｍｅｎｔａｌａｓｓｅｓｓｍｅｎｔｓ．ＧｅｏｃｈｉｍｉｃａｅｔＣｏｓｍｏｃｈｉｍｉｃａＡｃｔａ，２００８，

７２（１４）：３５０３～３５１７

１５　ＣＬＩＭＡＰＰｒｏｊｅｃｔＭｅｍｂｅｒｓ．Ｔｈｅ ｓｕｒｆａｃｅ ｏｆｔｈｅ ｉｃｅａｇｅ Ｅａｒｔｈ．

Ｓｃｉｅｎｃｅ，１９７６，１９１（４２３２）：１１３１～１１３７

１６　ＦａｒｒｅｒａＩ，ＨａｒｒｉｓｏｎＳＰ，ＰｒｅｎｔｉｃｅＩＣｅｔａｌ．Ｔｒｏｐｉｃａｌｃｌｉｍａｔｅｓａｔｔｈｅ

ＬａｓｔＧｌａｃｉａｌＭａｘｉｍｕｍ：Ａｎｅｗｓｙｎｔｈｅｓｉｓｏｆｔｅｒｒｅｓｔｒｉａｌｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｅ

ｄａｔａ．Ⅰ．Ｖｅｇｅｔａｔｉｏｎ， ｌａｋｅ ｌｅｖｅｌｓ ａｎｄ ｇｅｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙ．Ｃｌｉｍａｔｅ

Ｄｙｎａｍｉｃｓ，１９９９，１５（１１）：８２３～８５６

１７　ＭａｎｎＭＥ， Ｚｈａｎｇ Ｚ Ｈ， Ｈｕｇｈｅｓ Ｍ Ｋ ｅｔａｌ．Ｐｒｏｘｙｂａｓｅｄ

ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｓｏｆｈｅｍｉｓｐｈｅｒｉｃ ａｎｄ ｇｌｏｂａｌｓｕｒｆａｃｅ ｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅ

ｖａｒｉａｔｉｏｎｓｏｖｅｒｔｈｅｐａｓｔｔｗｏｍｉｌｌｅｎｎｉａ．ＰｒｏｃｅｅｄｉｎｇｓｏｆｔｈｅＮａｔｉｏｎａｌ

ＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓｏｆｔｈｅＵｎｉｔｅｄＳｔａｔｅｓｏｆＡｍｅｒｉｃａ，２００８，１０５

（３６）：１３２５２～１３２５７

１８　ＭＡＲＧＯＰｒｏｊｅｃｔＭｅｍｂｅｒｓ．Ｃｏｎｓｔｒａｉｎｔｓ ｏｎ ｔｈｅ ｍａｇｎｉｔｕｄｅ ａｎｄ

ｐａｔｔｅｒｎｓｏｆｏｃｅａｎｃｏｏｌｉｎｇａｔｔｈｅＬａｓｔＧｌａｃｉａｌＭａｘｉｍｕｍ．Ｎａｔｕｒｅ

Ｇｅｏｓｃｉｅｎｃｅ，２００９，２（２）：１２７～１３２

６２５



　３期 吴海斌等：植被反演方法的古气候要素定量化：现代数据检验

１９　ＢａｒｔｌｅｉｎＰＪ，ＨａｒｒｉｓｏｎＳＰ，ＢｒｅｗｅｒＳｅｔａｌ．Ｐｏｌｌｅｎｂａｓｅｄｃｏｎｔｉｎｅｎｔａｌ

ｃｌｉｍａｔｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｓａｔ６ａｎｄ２１ｋａ：Ａｇｌｏｂａｌｓｙｎｔｈｅｓｉｓ．Ｃｌｉｍａｔｅ

Ｄｙｎａｍｉｃｓ，２０１１，３７（３）：７７５～８０２

２０　ＺｈａｎｇＹＧ，ＰａｇａｎｉＭ，ＬｉｕＺＨ．Ａ１２ｍｉｌｌｉｏｎｙｅａｒｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅ

ｈｉｓｔｏｒｙｏｆｔｈｅＴｒｏｐｉｃａｌＰａｃｉｆｉｃＯｃｅａｎ．Ｓｃｉｅｎｃｅ，２０１４，３４４（６１７９）：

８４～８７

２１　ＧｒｉｃｈｕｋＶＰ．ＬａｔｅＰｌｅｉｓｔｏｃｅｎｅｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｈｉｓｔｏｒｙ．Ｉｎ：ＶｅｌｉｃｈｋｏＡＡ

ｅｄ．ＬａｔｅＱｕａｔｅｒｎａｒｙＥｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔｓｏｆｔｈｅＳｏｖｉｅｔＵｎｉｏｎ．Ｍｉｎｎｅａｐｏｌｉｓ：

ＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙｏｆＭｉｎｎｅｓｏｔａＰｒｅｓｓ，１９８４．１５５～１７９

２２　ＦａｕｑｕｅｔｔｅＳ，ＧｕｉｏｔＪ，ＳｕｃＪＰ．Ａｍｅｔｈｏｄｆｏｒｃｌｉｍａｔｉｃｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎ

ｏｆｔｈｅＭｅｄｉｔｅｒｒａｎｅａｎＰｌｉｏｃｅｎｅｕｓｉｎｇｐｏｌｌｅｎｄａｔａ．Ｐａｌａｅｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ，

Ｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｏｌｏｇｙ，Ｐａｌａｅｏｅｃｏｌｏｇｙ，１９９８，１４４（１～２）：１８３～２０１

２３　ＩｍｂｒｉｅＪ，Ｋｉｐｐ Ｎ Ｇ．Ａ ｎｅｗ ｍｉｃｒｏｐａｌｅｏｎｔｏｌｏｇｉｃａｌｍｅｔｈｏｄ ｆｏｒ

ｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｐａｌｅｏｃｌｉｍａｔｏｌｏｇｙ：ＡｐｐｌｉｃａｔｉｏｎｔｏａＬａｔｅＰｌｅｉｓｔｏｃｅｎｅ

Ｃａｒｉｂｂｅａｎｃｏｒｅ．Ｉｎ：ＴｕｒｅｋｉａｎＫＫｅｄ．ＴｈｅＬａｔｅＣｅｎｏｚｏｉｃＧｌａｃｉａｌ

Ａｇｅｓ．ＮｅｗＨａｖｅｎ，ＣＴ：ＹａｌｅＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙＰｒｅｓｓ，１９７１．７１～１８１

２４　ＢｉｒｄｓＨＪＢ，ＧｏｒｄｏｎＡ Ｄ．ＮｕｍｂｅｒｉｃａｌＭｅｔｈｏｄｓｉｎＱｕａｔｅｒｎａｒｙ

ＰｏｌｌｅｎＡｎａｌｙｓｉｓ．Ｌｏｎｄｏｎ：ＡｃａｄｅｍｉｃＰｒｅｓｓ，１９８５．４７～９０

２５　ＧｕｉｏｔＪ，ｄｅＢｅａｕｌｉｅｕＪＬ，ＰｏｎｓＡｅｔａｌ．Ａ１４００００ｙｅａｒｃｌｉｍａｔｉｃ

ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｆｒｏｍ ｔｗｏＥｕｒｏｐｅａｎｐｏｌｌｅｎｒｅｃｏｒｄｓ．Ｎａｔｕｒｅ，１９８９，

３３８：３０９～３１３

２６　ＢａｒｔｌｅｉｎＰＪ，ＰｒｅｎｔｉｃｅＩＣ，ＷｅｂｂⅢ Ｔ．Ｃｌｉｍａｔｉｃｒｅｓｐｏｎｓｅｓｕｒｆａｃｅｓ

ｆｒｏｍｐｏｌｌｅｎｄａｔａｆｏｒｓｏｍｅｅａｓｔｅｒｎＮｏｒｔｈＡｍｅｒｉｃａｎｔａｘａ．Ｊｏｕｒｎａｌｏｆ

Ｂｉｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ，１９８６，１３（１）：３５～５７

２７　ＰｒｅｎｔｉｃｅＩＣ，ＢａｒｔｌｅｉｎＰＪ，ＷｅｂｂⅢ Ｔ．Ｖｅｇｅｔａｔｉｏｎａｎｄｃｌｉｍａｔｅ

ｃｈａｎｇｅｉｎｅａｓｔｅｒｎＮｏｒｔｈｅｒｎＡｍｅｒｉｃａｓｉｎｃｅｔｈｅＬａｓｔＧｌａｃｉａｌＭａｘｉｍｕｍ．

Ｅｃｏｌｏｇｙ，１９９１，７２（６）：２０３８～２０５６

２８　ＭｏｓｂｒｕｇｇｅｒＶ，ＵｔｅｓｃｈｅｒＴ．Ｔｈｅｃｏｅｘｉｓｔｅｎｃｅａｐｐｒｏａｃｈ———Ａｍｅｔｈｏｄ

ｆｏｒｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｓｏｆＴｅｒｔｉａｒｙｔｅｒｒｅｓｔｒｉａｌｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｅ

ｄａｔａ ｕｓｉｎｇ ｐｌａｎｔｆｏｓｓｉｌｓ．Ｐａｌａｅｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ， Ｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｏｌｏｇｙ，

Ｐａｌａｅｏｅｃｏｌｏｇｙ，１９９７，１３４（１～４）：６１～８６

２９　ＧｕｉｏｔＪ，ＨａｒｒｉｓｏｎＳＰ，ＰｒｅｎｔｉｃｅＩＣ．ＲｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｏｆＨｏｌｏｃｅｎｅ

ｐｒｅｃｉｐｉｔａｔｉｏｎｐａｔｔｅｒｎｓｉｎＥｕｒｏｐｅｕｓｉｎｇｐｏｌｌｅｎａｎｄｌａｋｅｌｅｖｅｌｄａｔａ．

ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＲｅｓｅａｒｃｈ，１９９３，４０（２）：１３９～１４９

３０　ＣｈｅｄｄａｄｉＲ，ＹｕＧ，ＧｕｉｏｔＪｅｔａｌ．ＴｈｅｃｌｉｍａｔｅｏｆＥｕｒｏｐｅ６０００ａｇｏ．

ＣｌｉｍａｔｅＤｙｎａｍｉｃｓ，１９９７，１３（１）：１～９

３１　ＰｅｙｒｏｎＯ，ＧｕｉｏｔＪ，ＣｈｅｄｄａｄｉＲｅｔａｌ．Ｃｌｉｍａｔｉｃｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｉｎ

Ｅｕｒｏｐｅｆｏｒ１８０００ｙｒＢ．Ｐ．ｆｒｏｍｐｏｌｌｅｎｄａｔａ．ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＲｅｓｅａｒｃｈ，

１９９８，４９（２）：１８３～１９６

３２　ＴａｒａｓｏｖＰＥ，ＧｕｉｏｔＪ，ＣｈｅｄｄａｄｉＲ ｅｔａｌ．ＣｌｉｍａｔｅｉｎＮｏｒｔｈｅｒｎ

Ｅｕｒａｓｉａ６０００ｙｅａｒｓａｇｏｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｅｄｆｒｏｍｐｏｌｌｅｎｄａｔａ．ＥａｒｔｈＰｌａｎｅｔ

ＳｃｉｅｎｃｅＬｅｔｔｅｒ，１９９９，１７１（４）：６３５～６４５

３３　ＴａｒａｓｏｖＰＥ，ＰｅｙｒｏｎＯ，ＧｕｉｏｔＪｅｔａｌ．ＬａｓｔＧｌａｃｉａｌＭａｘｉｍｕｍ

ｃｌｉｍａｔｅｏｆｔｈｅｆｏｒｍｅｒＳｏｖｉｅｔＵｎｉｏｎａｎｄＭｏｎｇｏｌｉａｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｅｄｆｒｏｍ

ｐｏｌｌｅｎａｎｄｐｌａｎｔｍａｃｒｏｆｏｓｓｉｌｄａｔａ．ＣｌｉｍａｔｅＤｙｎａｍｉｃｓ，１９９９，１５

（３）：２２７～２４０

３４　ＰｅｙｏｎＯ，ＪｏｌｌｙＤ，ＢｏｎｎｅｆｉｌｌｅＲｅｔａｌ．ＣｌｉｍａｔｅｏｆＥａｓｔＡｆｒｉｃａ６０００
１４ＣｙｒＢ．Ｐ．ａｓｉｎｆｅｒｒｅｄｆｒｏｍ ｐｏｌｌｅｎｄａｔａ．ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＲｅｓｅａｒｃｈ，

２０００，５４（１）：９０～１０１

３５　ＳａｗａｄａＭ，ＶｉａｕＡＥ，ＶｅｔｔｏｒｅｔｔｉＧ ｅｔａｌ．ＣｏｍｐａｒｉｓｏｎｏｆＮｏｒｔｈ

Ａｍｅｒｉｃａｎｐｏｌｌｅｎｂａｓｅｄ ｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅａｎｄ ｇｌｏｂａｌｌａｋｅｓｔａｔｕｓｗｉｔｈ

ＣＣＣｍａＡＧＣＭ２ｏｕｔｐｕｔａｔ６ｋａ．ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＳｃｉｅｎｃｅＲｅｖｉｅｗ，２００４，

２３（３）：２２５～２４４

３６　宋长青，吕厚远，孙湘君．中国北方花粉－气候因子转换函数建

立及其应用．科学通报，１９９７，４２（２０）：２１８２～２１８６

ＳｏｎｇＣｈａｎｇｑｉｎｇ， Ｌü Ｈｏｕｙｕａｎ， Ｓｕｎ Ｘｉａｎｇｊｕｎ．Ｐｏｌｌｅｎｃｌｉｍａｔｅ

ｔｒａｎｓｆｅｒｆｕｎｃｔｉｏｎｉｎＮｏｒｔｈｅｒｎＣｈｉｎａａｎｄｉｔｓａｐｐｌｉｃａｔｉｏｎ．Ｃｈｉｎｅｓｅ

ＳｃｉｅｎｃｅＢｕｌｌｅｔｉｎ，１９９７，４２（２０）：２１８２～２１８６

３７　ＣｈｅｎＦＨ，ＸｕＱＨ，ＣｈｅｎＪＨｅｔａｌ．ＥａｓｔＡｓｉａｎｓｕｍｍｅｒｍｏｎｓｏｏｎ

ｐｒｅｃｉｐｉｔａｔｉｏｎｖａｒｉａｂｉｌｉｔｙｓｉｎｃｅｔｈｅｌａｓｔｄｅｇｌａｃｉａｔｉｏｎ．ＳｃｉｅｎｔｉｆｉｃＲｅｐｏｒｔｓ，

２０１５，５：１１１８６／ＤＯＩ：１０１０３８／ｓｒｅｐ１１１８６

３８　ＳｕｎＸｉａｎｇｊｕｎ，ＷａｎｇＢｅｎｇｙｕ．Ｐｏｌｌｅｎｃｌｉｍａｔｅｒｅｓｐｏｎｓｅｓｕｒｆａｃｅｏｆ

ｓｅｌｅｃｔｅｄｔａｘａｆｒｏｍＮｏｒｔｈｅｒｎＣｈｉｎａ．ＳｃｉｅｎｃｅｉｎＣｈｉｎａ（ＳｅｒｉｅｓＤ），

１９９６，３９（５）：４８６～４９３

３９　郑　卓，ＧｕｉｏｔＪ．我国热带地区 ４０万年以来古气候的定量恢复．

中山大学学报 （自然科学版），１９９９，３８（６）：９４～９８

ＺｈｅｎｇＺｈｕｏ，ＧｕｉｏｔＪ．Ａ４０００００ｙｅａｒｐａｌｅｏｃｌｉｍａｔｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｉｎ

ｔｒｏｐｉｃａｌｒｅｇｉｏｎｏｆＣｈｉｎａ．ＡｃｔａＳｃｉｅｎｔｉａｒｕｍＮａｔｕｒａｌｉｕｍ，Ｕｎｉｖｅｒｓｉｔａｔｉｓ

Ｓｕｎｙａｔｓｅｎｉ，１９９９，３８（６）：９４～９８

４０　ＪｉａｎｇＷ Ｙ，ＧｕｉｏｔＪ，ＣｈｕＧＱｅｔａｌ．Ａｎｉｍｐｒｏｖｅｄｍｅｔｈｏｄｏｌｏｇｙｏｆ

ｍｏｄｅｒｎａｎａｌｏｇｕｅｓｔｅｃｈｎｉｑｕｅｆｏｒｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｉｎａｒｉｄ

ａｎｄｓｅｍｉａｒｉｄｒｅｇｉｏｎｓ．Ｂｏｒｅａｓ，２０１０，３９（１）：１４５～１５３

４１　ＺｈｅｎｇＺ，ＷｅｉＪＨ，ＨｕａｎｇＫＹｅｔａｌ．ＥａｓｔＡｓｉａｎｐｏｌｌｅｎｄａｔａｂａｓｅ：

Ｍｏｄｅｒｎｐｏｌｌｅｎｄｉｓｔｒｉｂｕｔｉｏｎａｎｄｉｔｓｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｒｅｌａｔｉｏｎｓｈｉｐｗｉｔｈ

ｖｅｇｅｔａｔｉｏｎａｎｄｃｌｉｍａｔｅ．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＢｉｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ，２０１４，４１（１０）：

１８１９～１８３２

４２　ＹａｏＹＦ，ＢｒｕｃｈＡＡ，ＭｏｓｂｒｕｇｇｅｒＶ．Ｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｏｆ

ＭｉｏｃｅｎｅｃｌｉｍａｔｅｐａｔｔｅｒｎｓａｎｄｅｖｏｌｕｔｉｏｎｉｎＳｏｕｔｈｅｒｎＣｈｉｎａｂａｓｅｄｏｎ

ｐｌａｎｔｆｏｓｓｉｌｓ．Ｐａｌａｅｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ，Ｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｏｌｏｇｙ，Ｐａｌａｅｏｅｃｏｌｏｇｙ，

２０１１，３０４（３～４）：２９１～３０７

４３　ＳｕｎＮ，ＬｉＸＱ．Ｔｈｅｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｏｆｔｈｅｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｅ

ｂｅｔｗｅｅｎ５２００ａｎｄ４３００ｃａｌｙｒＢＰｉｎｔｈｅＴｉａｎｓｈｕｉｂａｓｉｎ，ＮＷＣｈｉｎａ．

ＣｌｉｍａｔｅｏｆＰａｓｔ，２０１２，８（２）：６２５～６３６

４４　宋长青，孙湘君．花粉－气候因子转换函数建立及其对古气候因

子定量重建．植物学报，１９９７，３９（６）：５５４～５６０

ＳｏｎｇＣｈａｎｇｑｉｎｇ，ＳｕｎＸｉａｎｇｊｕｎ．Ｅｓｔａｂｌｉｓｈｍｅｎｔｏｆｔｒａｎｓｆｅｒｆｕｎｃｔｉｏｎｓ

ｏｆｔｈｅｐｏｌｌｅｎｃｌｉｍａｔｉｃｆａｃｔｏｒｓｉｎＮｏｒｔｈｅｒｎＣｈｉｎａａｎｄｔｈｅｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅ

ｃｌｉｍａｔｉｃｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎａｔＤＪｃｏｒｅ．ＡｃｔａＢｏｔａｎｉｃａＳｉｎｉｃａ，１９９７，３９

（６）：５５４～５６０

４５　穆会双，许清海，张生瑞等．孢粉资料定量重建泥河湾盆地侯

家窑遗址时期的古气候．第四纪研究，２０１５，３５（３）：６９８～７１１

ＭｕＨｕｉｓｈｕａｎｇ，ＸｕＱｉｎｇｈａｉ，ＺｈａｎｇＳｈｅｎｇｒｕｉｅｔａｌ．Ｐｏｌｌｅｎｂａｓｅｄ

ｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｏｆｔｈｅｐａｌｅｏｃｌｉｍａｔｅｄｕｒｉｎｇｔｈｅｆｏｒｍａｔｉｏｎ

ｐｒｏｃｅｓｓｏｆＨｏｕｊｉａｙａｏＲｅｌｉｃＳｉｔｅｉｎ Ｎｉｈｅｗａｎ ｂａｓｉｎ ｏｆＣｈｉｎａ．

ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＳｃｉｅｎｃｅｓ，２０１５，３５（３）：６９８～７１１

４６　杨　毅，金培红，董　重等．浙江天台－宁海晚中新世孢粉组合

及其古植被和古气候．第四纪研究，２０１５，３５（３）：６６９～６８２

ＹａｎｇＹｉ，ＪｉｎＰｅｉｈｏｎｇ，ＤｏｎｇＣｈｏｎｇｅｔａｌ．Ｐａｌｙｎｏｌｏｇｉｃａｌａｓｓｅｍｂｌａｇｅ

ｆｒｏｍｔｈｅＬａｔｅＭｉｏｃｅｎｅｏｆＴｉａｎｔａｉＮｉｎｇｈａｉａｒｅａ，Ｚｈｅｊｉａｎｇ，Ｃｈｉｎａａｎｄ

ｉｔｓｐａｌｅｏｖｅｇｅｔａｔｉｏｎａｎｄｐａｌｅｏｃｌｉｍａｔｅ．ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＳｃｉｅｎｃｅｓ，２０１５，３５

（３）：６６９～６８２

４７　ＹｕＧ，ＰｒｅｎｔｉｃｅＩＣ，ＨａｒｒｉｓｏｎＳＰ ｅｔａｌ．Ｐｏｌｌｅｎｂａｓｅｄｂｉｏｍｅ

ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｓｆｏｒＣｈｉｎａａｔ０ｋａａｎｄ６ｋａ．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＢｉｏｇｒａｐｈｙ，

１９９８，２５（６）：１０５５～１０６９

７２５



第　　四　　纪　　研　　究 ２０１６年

４８　ＹｕＧ，ＣｈｅｎＸ，ＮｉＪｅｔａｌ．ＰａｌａｅｏｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｏｆＣｈｉｎａ：Ａｐｏｌｌｅｎ

ｄａｔａｂａｓｅｄ ｓｙｎｔｈｅｓｉｓ ｆｏｒｔｈｅ ＭｉｄＨｏｌｏｃｅｎｅ ａｎｄ ＬａｓｔＧｌａｃｉａｌ

Ｍａｘｉｍｕｍ．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＢｉｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ，２０００，２７（３）：６３５～６６４

４９　中国第四纪孢粉数据库小组．中国中全新世 （６ｋａＢＰ）和末次盛

冰期 （１８ｋａＢＰ）生物群区的重建．植物学报，２０００，４２（１１）：

１２０１～１２０９

ＭｅｍｂｅｒｓｏｆＣｈｉｎａＱｕａｔｅｒｎａｒｙＰｏｌｌｅｎＤａｔａＢａｓｅ．Ｐｏｌｌｅｎｂａｓｅｄｂｉｏｍｅ

ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎａｔＭｉｄｄｌｅＨｏｌｏｃｅｎｅ（６ｋａＢＰ） ａｎｄＬａｓｔＧｌａｃｉａｌ

Ｍａｘｉｍｕｍ （１８ｋａＢＰ）ｉｎＣｈｉｎａ．ＡｃｔａＢｏｔａｎｉｃａＳｉｎｉｃａ，２０００，４２

（１１）：１２０１～１２０９

５０　中国第四纪孢粉数据库小组．表土孢粉模拟的中国生物群区．

植物学报，２００１，４３（２）：２０１～２０９

ＭｅｍｂｅｒｓｏｆＣｈｉｎａＱｕａｔｅｒｎａｒｙＰｏｌｌｅｎＤａｔａＢａｓｅ．ＳｉｍｕｌａｔｉｏｎｏｆＣｈｉｎａ

ｂｉｏｍｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｂａｓｅｄｏｎｐｏｌｌｅｎｄａｔａｆｒｏｍ ｓｕｒｆａｃｅｓｅｄｉｍｅｎｔ

ｓａｍｐｌｅｓ．ＡｃｔａＢｏｔａｎｉｃａＳｉｎｉｃａ，２００１，４３（２）：２０１～２０９

５１　ＮｉＪ，ＹｕＧ，ＨａｒｒｉｓｏｎＳＰｅｔａｌ．ＰａｌａｅｏｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｉｎＣｈｉｎａｄｕｒｉｎｇ

ｔｈｅＬａｔｅＱｕａｔｅｒｎａｒｙ：Ｂｉｏｍｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎｓｂａｓｅｄｏｎａｇｌｏｂａｌ

ｓｃｈｅｍｅ ｏｆ ｐｌａｎｔ ｆｕｎｃｔｉｏｎａｌ ｔｙｐｅｓ． Ｐａｌａｅｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ，

Ｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｏｌｏｇｙ，Ｐａｌａｅｏｅｃｏｌｏｇｙ，２０１０，２８９（１～４）：４４～６１

５２　ＮｉＪ，ＣａｏＸＹ，ＪｅｌｔｓｃｈＦｅｔａｌ．Ｂｉｏｍｅｄｉｓｔｒｉｂｕｔｉｏｎｏｖｅｒｔｈｅｌａｓｔ

２２０００ ｙｒ ｉｎ Ｃｈｉｎａ． Ｐａｌａｅｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ， Ｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｏｌｏｇｙ，

Ｐａｌａｅｏｅｃｏｌｏｇｙ，２０１４，４０９：３３～４７

５３　ＨｕｎｔｌｅｙＢ，ＢａｒｔｌｅｉｎＰＪ，ＰｒｅｎｔｉｃｅＩＣ．Ｃｌｉｍａｔｉｃｃｏｎｔｒｏｌｏｆｔｈｅ

ｄｉｓｔｒｉｂｕｔｉｏｎａｎｄａｂｕｎｄａｎｃｅｏｆｂｅｅｃｈｉｎＥｕｒｏｐｅａｎｄＮｏｒｔｈＡｍｅｒｉｃａ．

ＪｏｕｒｎａｌｏｆＢｉｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ，１９８９，１６（６）：５５１～５６０

５４　ＰｏｌｌｅｙＨＷ，ＪｏｈｎｓｏｎＨＢ，ＭａｒｉｎｏＢＤｅｔａｌ．ＩｎｃｒｅａｓｅｉｎＣ３ｐｌａｎｔ

ｗａｔｅｒｕｓｅｅｆｆｉｃｉｅｎｃｙａｎｄ ｂｉｏｍａｓｓｏｖｅｒｇｌａｃｉａｌｔｏｐｒｅｓｅｎｔＣＯ２
ｃｏｎｃｅｎｔｒａｔｉｏｎｓ．Ｎａｔｕｒｅ，１９９３，３６１（６４０７）：６１～６４

５５　ＪｏｌｌｙＤ，ＨａｘｅｌｔｉｎｅＡ．ＥｆｆｅｃｔｏｆｌｏｗｇｌａｃｉａｌａｔｍｏｓｐｈｅｒｉｃＣＯ２ｏｎｔｒｏｐｉｃ

Ａｆｒｉｃａｎｍｏｕｎｔａｉｎｖｅｇｅｔａｔｉｏｎ．Ｓｃｉｅｎｃｅ，１９９７，２７６（５３１３）：７８６～７８８

５６　ＳｔｒｅｅｔＰｅｒｒｏｔｔＦＡ，ＨｕａｎｇＹＳ，ＰｅｒｒｏｔｔＡｅｔａｌ．Ｉｍｐａｃｔｏｆｌｏｗｅｒ

ａｔｍｏｓｐｈｅｒｉｃ ｃａｒｂｏｎ ｄｉｏｘｉｄｅ ｏｎ ｔｒｏｐｉｃａｌｍｏｕｎｔａｉｎ ｅｃｏｓｙｓｔｅｍｓ．

Ｓｃｉｅｎｃｅ，１９９７，２７８（５３４２）：１４２２～１４２６

５７　ＷｕＨＢ，ＧｕｉｏｔＪ，ＢｒｅｗｅｒＳｅｔａｌ．Ｄｏｍｉｎａｎｔｆａｃｔｏｒｓｃｏｎｔｒｏｌｌｉｎｇ

ｇｌａｃｉａｌａｎｄｉｎｔｅｒｇｌａｃｉａｌｖａｒｉａｔｉｏｎｓｉｎｔｈｅｔｒｅｅｌｉｎｅｅｌｅｖａｔｉｏｎｉｎｔｒｏｐｉｃａｌ

Ａｆｒｉｃａ．ＰｒｏｃｅｅｄｉｎｇｏｆｔｈｅＮａｔｉｏｎａｌＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｏｆｔｈｅＵｎｉｔｅｄ

ＳｔａｔｅｓｏｆＡｍｅｒｉｃａ，２００７，１０４（２３）：９７２０～９７２４

５８　ＣｏｗｌｉｎｇＳＡ， Ｓｙｋｅｓ Ｍ Ｔ．Ｐｈｙｓｉｏｌｏｇｉｃａｌｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｃｅ ｏｆｌｏｗ

ａｔｍｏｓｐｈｅｒｉｃＣＯ２ｆｏｒｐｌａｎｔｃｌｉｍａｔｅｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｓ．ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＲｅｓｅａｒｃｈ，

１９９９，５２（２）：２３７～２４２

５９　ＥＰＩＣＡＣｏｍｍｕｎｉｔｙＭｅｍｂｅｒｓ．ＥｉｇｈｔｇｌａｃｉａｌｃｙｃｌｅｓｆｒｏｍａｎＡｎｔａｒｃｔｉｃ

ｉｃｅｃｏｒｅ．Ｎａｔｕｒｅ，２００４，４２９：６２３～６２８

６０　ＢｅｅｒｌｉｎｇＤＪ，ＲｏｙｅｒＤＬ．ＣｏｎｖｅｒｇｅｎｔＣｅｎｏｚｏｉｃＣＯ２ｈｉｓｔｏｒｙ．Ｎａｔｕｒｅ

Ｇｅｏｓｃｉｅｎｃｅ，２０１１，４：４１８～４２０

６１　ＪａｃｋｓｏｎＳＴ， Ｗｉｌｌｉａｍｓ Ｊ Ｗ．Ｍｏｄｅｒｎ ａｎａｌｏｇｓ ｉｎ Ｑｕａｔｅｒｎａｒｙ

ｐａｌｅｏｅｃｏｌｏｇｙ：Ｈｅｒｅｔｏｄａｙ，ｇｏｎｅｙｅｓｔｅｒｄａｙ，ｇｏｎｅｔｏｍｏｒｒｏｗ？Ａｎｎｕａｌ

ＲｅｖｉｅｗｏｆＥａｒｔｈＰｌａｎｅｔａｒｙＳｃｉｅｎｃｅ，２００４，３２：４９５～５３７

６２　ＧｕｉｏｔＪ，ＨｌｙＡｌｌｅａｕｍｅＣ，ＷｕＨ Ｂｅｔａｌ．Ｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｓｂｅｔｗｅｅｎ

ｖｅｇｅｔａｔｉｏｎａｎｄｃｌｉｍａｔｅｖａｒｉａｂｉｌｉｔｙ：Ｗｈａｔａｒｅｔｈｅｌｅｓｓｏｎｓｏｆｍｏｄｅｌｓ

ａｎｄｐａｌｅｏｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｄａｔａ．ＣｏｍｐｔｅｓＲｅｎｄｕｓＧｅｏｓｃｉｅｎｃｅ，２００８，３４０

（９～１０）：５９５～６０１

６３　ＧｕｉｏｔＪ，ＴｏｒｒｅＦ，ＪｏｌｌｙＤ ｅｔａｌ．Ｉｎｖｅｒｓｅｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｍｏｄｅｌｉｎｇｂｙ

ＭｏｎｔｅＣａｒｌｏｓａｍｐｌｉｎｇｔｏｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｅｕｎｄｅｒｃｈａｎｇｅｄ

ｐｒｅｃｉｐｉｔａｔｉｏｎｓｅａｓｏｎａｌｉｔｙａｎｄＣＯ２ｃｏｎｄｉｔｉｏｎｓ：Ａｐｐｌｉｃａｔｉｏｎｔｏｇｌａｃｉａｌ

ｃｌｉｍａｔｅｉｎＭｅｄｉｔｅｒｒａｎｅａｎｒｅｇｉｏｎ．ＥｃｏｌｏｇｉｃａｌＭｏｄｅｌｌｉｎｇ，２０００，１２７

（２～３）：１１９～１４０

６４　ＫａｐｌａｎＪＯ．ＧｅｏｐｈｙｓｉｃａｌＡｐｐｌｉｃａｔｉｏｎｓｏｆＶｅｇｅｔａｔｉｏｎ Ｍｏｄｅｌｉｎｇ．

Ｌｕｎｄ：ＴｈｅＰｈ．ＤＴｈｅｓｉｓｏｆＬｕｎｄＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙ，２００１．１５～５０

６５　ＰｒｅｎｔｉｃｅＩＣ，ＪｏｌｌｙＤ，ＢＩＯＭＥ６０００Ｐａｒｔｉｃｉｐａｎｔｓ．ＭｉｄＨｏｌｏｃｅｎｅａｎｄ

ＧｌａｃｉａｌＭａｘｉｍｕｍ ｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｇｅｏｇｒａｐｈｙｏｆｔｈｅｎｏｒｔｈｅｒｎｃｏｎｔｉｎｅｎｔｓ

ａｎｄＡｆｒｉｃａ．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＢｉｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ，２０００，２７（３）：５０７～５１９

６６　ＷｉｌｌｉａｍｓＪＷ，ＳｈｕｍａｎＢＮ，ＷｅｂｂⅢ Ｔｅｔａｌ．ＬａｔｅＱｕａｔｅｒｎａｒｙ

ｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｄｙｎａｍｉｃｓｉｎＮｏｒｔｈＡｍｅｒｉｃａ：Ｓｃａｌｉｎｇｆｒｏｍｔａｘａｔｏｂｉｏｍｅｓ．

ＥｃｏｌｏｇｉｃａｌＭｏｎｏｇｒａｐｈｓ，２００４，７４（２）：３０９～３３４

６７　ＰｒｅｎｔｉｃｅＩＣ，ＣｒａｍｅｒＷ，ＨａｒｒｉｓｏｎＳＰｅｔａｌ．Ａｇｌｏｂａｌｂｉｏｍｅｍｏｄｅｌ

ｂａｓｅｄｏｎｐｌａｎｔｐｈｙｓｉｏｌｏｇｙａｎｄｄｏｍｉｎａｎｃｅ，ｓｏｉｌｐｒｏｐｅｒｔｉｅｓａｎｄ

ｃｌｉｍａｔｅ．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＢｉｏｇｅｏｇｒａｐｈｙ，１９９２，１９（２）：１１７～１３４

６８　ＧｕｉｏｔＪ，ＣｈｅｄｄａｄｉＲ，ＰｒｅｎｔｉｃｅＩＣｅｔａｌ．Ａｍｅｔｈｏｄｏｆｂｉｏｍｅａｎｄ

ｌａｎｄｓｕｒｆａｃｅｍａｐｐｉｎｇｆｒｏｍｐｏｌｌｅｎｄａｔａ：ＡｐｐｌｉｃａｔｉｏｎｔｏＥｕｒｏｐｅ６０００

ｙｅａｒｓａｇｏ．Ｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｅｓ：ＤａｔａＭｏｄｅｌ，１９９６，１：３１１～３２４

６９　ＦｏｏｄａｎｄＡｇｒｉｃｕｌｔｕｒｅＯｒｇａｎｉｚａｔｉｏｎ（ＦＡＯ）．ＴｈｅＤｉｇｉｔｉｓｅｄＳｏｉｌＭａｐ

ｏｆｔｈｅＷｏｒｌｄ（ｒｅｌｅａｓｅ１０）．Ｒｅｐｏｒｔｎｏ．６７／１．ＦｏｏｄａｎｄＡｇｒｉｃｕｌｔｕｒｅ

ＯｒｇａｎｉｚａｔｉｏｎｏｆｔｈｅＵｎｉｔｅｄＮａｔｉｏｎｓ，Ｒｏｍｅ，１９９１

７０　ＭｏｓｅｇａａｒｄＫ，ＴａｒａｎｔｏｌａＡ．ＭｏｎｔｅＣａｒｌｏｓａｍｐｌｉｎｇｏｆｓｏｌｕｔｉｏｎｓｔｏ

ｉｎｖｅｒｓｅｐｒｏｂｌｅｍｓ．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＧｅｏｐｈｙｓｉｃａｌＲｅｓｅａｒｃｈ，１９９５，１００

（Ｂ７）：１２４３１～１２４４７

７１　ＧｅｌｍａｎＡ，ＣａｒｌｉｎＪＢ，ＳｔｅｉｎＨＳｅｔａｌ．ＢａｙｅｓｉａｎＤａｔａＡｎａｌｙｓｉｓ．

ＮｅｗＹｏｒｋ：ＣｈａｐｍａｎａｎｄＨａｌｌ，１９９５．１０～５０

７２　ＦａｈｍｙＴＭ．ＯｄéｌｉｓａｔｉｏｎｄｅｌａＱｕａｌｉｔéＢａｃｔéｒｉｏｌｏｇｉｑｕｅｄｅｌｅａｕ

Ｐｏｔａｂｌｅ ｅｔＯｐｔｉｍｉｚａｔｉｏｎ ｄｅｓ Ｐｒｏｃｅｄｕｒｅｓ ｄｅ Ｃｏｎｔｒｌｅ．Ｐａｒｉｓ：

Ｄｏｃｔｏｒａｔ，ＥＮＧＲＥＦ，１９９７．１～２２４

７３　ＧｕｉｏｔＪ，ＷｕＨ Ｂ，ＧａｒｒｅｔａＶｅｔａｌ．Ａｆｅｗｐｒｏｓｐｅｃｔｉｖｅｉｄｅａｓｏｎ

ｃｌｉｍａｔｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎ：Ｆｒｏｍ ａｓｔａｔｉｓｔｉｃａｌｓｉｎｇｌｅｐｒｏｘｙａｐｐｒｏａｃｈ

ｔｏｗａｒｄｓａｍｕｌｔｉｐｒｏｘｙａｎｄｄｙｎａｍｉｃａｌａｐｐｒｏａｃｈ．ＣｌｉｍａｔｅｏｆｔｈｅＰａｓｔ，

２００９，５（４）：５７１～５８３

７４　ＨａｘｅｌｔｉｎｅＡ，ＰｒｅｎｔｉｃｅＩＣ．ＢＩＯＭＥ３：Ａｎｅｑｕｉｌｉｂｒｉｕｍ ｔｅｒｒｅｓｔｒｉａｌ

ｂｉｏｓｐｈｅｒｅｍｏｄｅｌｂａｓｅｄｏｎｅｃｏｐｈｙｓｉｏｌｏｇｉｃａｌｃｏｎｓｔｒａｉｎｔｓ，ｒｅｓｏｕｒｃｅ

ａｖａｉｌａｂｉｌｉｔｙ，ａｎｄｃｏｍｐｅｔｉｔｉｏｎａｍｏｎｇｐｌａｎｔｆｕｎｃｔｉｏｎａｌｔｙｐｅｓ．Ｇｌｏｂａｌ

ＢｉｏｇｅｏｃｈｅｍｉｃａｌＣｙｃｌｅｓ，１９９６，１０（４）：６９３～７０９

７５　倪　健．孢粉生物群区化与古植被定量重建．第四纪研究，

２０１３，３３（６）：１０９１～１１００

ＮｉＪｉａｎ．Ｂｉｏｍｉｓａｔｉｏｎａｎｄｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｐａｌａｅｏｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎ．

ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＳｃｉｅｎｃｅｓ，２０１３，３３（６）：１０９１～１１００

７６　郑　卓，黄康有，魏金辉等．中国及其邻区现代孢粉数据：空间

分布特征和定量古环境重建中的应用．第四纪研究，２０１３，３３

（６）：１０３７～１０５３

ＺｈｅｎｇＺｈｕｏ，ＨｕａｎｇＫａｎｇｙｏｕ，ＷｅｉＪｉｎｈｕｉｅｔａｌ．Ｍｏｄｅｒｎｐｏｌｌｅｎｄａｔａ

ｉｎＣｈｉｎａａｎｄａｄｊａｃｅｎｔａｒｅａｓ：Ｓｐｔａｔｉａｌｄｉｓｔｒｉｂｕｔｉｏｎｆｅａｔｕｒｅｓａｎｄ

ａｐｐｌｉｃａｔｉｏｎｓ ｏｎ ｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅ ｐａｌｅｏｅｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔ ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎ．

ＱｕａｔｅｒｎａｒｙＳｃｉｅｎｃｅｓ，２０１３，３３（６）：１０３７～１０５３

８２５



　３期 吴海斌等：植被反演方法的古气候要素定量化：现代数据检验

ＰＡＬＥＯＣＬＩＭＡＴＥＲＥＣＯＮＳＴＲＵＣＴＩＯＮＦＲＯＭ ＰＯＬＬＥＮＤＡＴＡＵＳＩＮＧＩＮＶＥＲＳＥ
ＶＥＧＥＴＡＴＩＯＮＡＰＰＲＯＡＣＨ：ＶＡＬＩＤＡＴＩＯＮＯＦＭＯＤＥＬＵＳＩＮＧＭＯＤＥＲＮＤＡＴＡ

ＷｕＨａｉｂｉｎ①②　ＬｕｏＹｕｎｌｉ③　ＪｉａｎｇＷｅｎｙｉｎｇ①　ＬｉＱｉｎ①　ＳｕｎＡｉｚｈｉ②　ＧｕｏＺｈｅｎｇｔａｎｇ①②

（①ＫｅｙＬａｂｏｒａｔｏｒｙｏｆＣｅｎｏｚｏｉｃＧｅｏｌｏｇｙａｎｄＥｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔ，ＩｎｓｔｉｔｕｔｅｏｆＧｅｏｌｏｇｙａｎｄＧｅｏｐｈｙｓｉｃｓ，ＣｈｉｎｅｓｅＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓ，Ｂｅｉｊｉｎｇ１０００２９；

②ＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙｏｆＣｈｉｎｅｓｅＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓ，Ｂｅｉｊｉｎｇ１０００４９；③ＳｔａｔｅＫｅｙＬａｂｏｒａｔｏｒｙｏｆＳｙｓｔｅｍａｔｉｃ＆ＥｖｏｌｕｔｉｏｎａｒｙＢｏｔａｎｙ，

ＩｎｓｔｉｔｕｔｅｏｆＢｏｔａｎｙ，ＣｈｉｎｅｓｅＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓ，Ｂｅｉｊｉｎｇ１０００９３）

Ａｂｓｔｒａｃｔ

Ｋｎｏｗｌｅｄｇｅｏｆｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｅｓｉｓａｃｒｕｃｉａｌｆｏｒｔｈｅｅｖａｌｕａｔｉｏｎｏｆｃｌｉｍａｔｅｃｈａｎｇｅｓｆｏｒｔｈｅｅａｒｔｈｓｙｓｔｅｍ．
Ｉｎｏｒｄｅｒｔｏｉｍｐｒｏｖｅｔｈｅｒｅｌｉａｂｉｌｉｔｙｏｆｃｌｉｍａｔｅｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎ，ｅｓｐｅｃｉａｌｌｙｔｈｅｃｌｉｍａｔｏｌｏｇｉｅｓｄｕｒｉｎｇｔｈｅｇｌａｃｉａｌｐｅｒｉｏｄｓ
ｏｕｔｓｉｄｅｔｈｅｍｏｄｅｒｎｏｂｓｅｒｖｅｄｃｌｉｍａｔｅｓｐａｃｅ，ａｎｉｍｐｒｏｖｅｄｉｎｖｅｒｓｅｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｍｏｄｅｌｈａｓｂｅｅｎｄｅｓｉｇｎｅｄｔｏ
ｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｌｙｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｐａｓｔｃｌｉｍａｔｅｓ，ｂａｓｅｄｏｎｐｏｌｌｅｎｂｉｏｍｅｓｃｏｒｅｓｆｒｏｍｔｈｅＢＩＯＭＥ６０００ｐｒｏｊｅｃｔ．Ｔｈｅｍｅｔｈｏｄ
ｈａｓｂｅｅｎｖａｌｉｄａｔｅｄｗｉｔｈｓｕｒｆａｃｅｐｏｌｌｅｎｓｐｅｃｔｒａｆｒｏｍＣｈｉｎａｂｙｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｎｇｔｈｅｍｏｄｅｒｎｃｌｉｍａｔｅａｔｅａｃｈｓｉｔｅａｎｄ
ｃｏｍｐａｒｉｎｇｉｔｗｉｔｈｔｈｅｏｂｓｅｒｖｅｄｖａｌｕｅｓ．Ｔｈｅｒｅａｒｅｎｏｓｙｓｔｅｍａｔｉｃａｌｌｙｒｅｇｉｏｎａｌｅｒｒｏｒｓｂｅｔｗｅｅｎｐｏｌｌｅｎｂｉｏｍｅｓａｎｄ
ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｅｄｂｉｏｍｅｓｂｙｉｎｖｅｒｓｅｖｅｇｅｔａｔｉｏｎｍｅｔｈｏｄ．Ｔｈｅｈｉｇｈｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｃｏｅｆｆｉｃｉｅｎｔｓ（Ｒ）ｂｅｔｗｅｅｎｔｈｅａｃｔｕａｌａｎｄ
ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｅｄｃｌｉｍａｔｅｆｏｒｔｈｅｐｒｅｓｅｎｔｄａｙｐｏｌｌｅｎｓｉｔｅｓａｒｅ０９５，０８９，０８２，０８９，ａｎｄ０９４ｆｏｒｔｈｅｍｅａｎ
ｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅｏｆｔｈｅｃｏｌｄｅｓｔｍｏｎｔｈ，ｔｈｅｇｒｏｗｉｎｇｄｅｇｒｅｅｄａｙｓａｂｏｖｅ５℃，ｔｈｅｒａｔｉｏｏｆａｃｔｕａｌｔｏｅｑｕｉｌｉｂｒｉｕｍ
ｅｖａｐｏｒｔｒａｎｓｐｉｒａｔｉｏｎ，ｔｈｅａｎｎｕａｌｍｅａｎｔｅｍｐｅｒａｔｕｒｅａｎｄｔｈｅａｎｎｕａｌｐｒｅｃｉｐｉｔａｔｉｏｎ，ｒｅｓｐｅｃｔｉｖｅｌｙ．Ｉｔｄｅｍｏｎｓｔｒａｔｅｄｔｈａｔ
ｔｈｅｉｎｖｅｒｓｉｏｎｍｅｔｈｏｄｗｏｒｋｅｄｗｅｌｌｆｏｒｍｏｓｔｃｌｉｍａｔｅｖａｒｉａｂｌｅｓｉｎＣｈｉｎａ．Ｔｈｉｓｎｅｗａｐｐｒｏａｃｈｃａｎｉｍｐｒｏｖｅｏｕｒ
ｕｎｄｅｒｓｔａｎｄｉｎｇｏｎｔｈｅｃｌｉｍａｔｅｃｈａｎｇｅｓｏｆＥａｓｔＡｓｉａｎｍｏｎｓｏｏｎｅｖｏｌｕｔｉｏｎ．

Ｋｅｙｗｏｒｄｓ　　ｉｎｖｅｒｓｅｖｅｇｅｔａｔｉｏｎａｐｐｒｏａｃｈ，ｐｏｌｌｅｎｄａｔａ，ｂｉｏｍｅｓｃｏｒｅｓ，ＢＩＯＭＥ４，ｑｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅｐａｌａｅｏｃｌｉｍａｔｅ
ｒｅｃｏｎｓｔｒｕｃｔｉｏｎ，ＥａｓｔＡｓｉａｎｍｏｎｓｏｏｎ

９２５


